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Plan

‣ Qui suis-je ?

‣ Contexte

‣ Fonctionnalités

‣ Démo

‣ Analyse des usages

‣ Perspectives
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Vidéos concours CRCN 2026
Rencontre unités - DRH
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INRAE
Un établissement public de recherche 

parmi les tout premiers leaders mondiaux 
en sciences agricoles et alimentaires, en 
sciences du végétal et de l’animal. 

• 12 000  collaborateurs et 
collaboratrices

• 272 unités de recherche et de service
• 18 centres implantés sur toute la 

France
• + 1 milliard d’€ de budget



Référent Données Stratégique
Département BAP
Biologie et Amélioration des Plantes

1200 personnes

43 unités dont :
• 17 Unités mixtes de 

recherche (UMR)
• 4 Unités propres de 

recherche (UR)
• 17 Unités expérimentales 

(UE)
• 3 Unités de service
• 2 Unités d’appui au 

département BAP
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L’Institut Français de 
Bioinformatique 
(IFB/ELIXIR-FR)
Une infrastructure nationale de 
bioinformatique pour les communautés 
des sciences de la vie et le nœud français 
d'ELIXIR



Une infrastructure distribuée sur toute la France 
métropolitaine
● 20 plateformes membres
● 7 plateformes contributrices
● 8 équipes associées
● 1 unité de coordination (IFB-core)

Une intégration dans l'Europe
● Nœud français d’ELIXIR Europe
● Point d'entrée pour les projets européens

ELIXIR, ESFRI de bioinformatique
● elixir-europe.org
● 24 noeuds nationaux
● 1 noeud international (EMBL)
● ELIXIR-Hub: coordination

L’IFB, alias ELIXIR-FR, une fédération de plateformes et d’équipes de bioinformatique

IFB-
core

=

Pilotage Science Ouverte & Interopérabilité

https://elixir-europe.org/
https://elixir-europe.org/
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Ouvrirlascience.
fr

Collège des Données de la recherche

Dr. Véronique STOLL & Dr. Frédéric de Lamotte (pilotes du Collège des Données de la recherche)

https://orcid.org/0000-0002-4118-3574 & https://orcid.org/0000-0003-4234-1172
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Missions
• Issues de l’axe 2 du PNSO : structuration, partage, 

ouverture des données

• Besoins exprimés par les communautés scientifiques, 
remontées de terrain et sollicitations ponctuelles du MESR 
(prix SO Données, Etude sur les métiers…)

Juin 2024



Context



Comment pouvons-nous évaluer 
si les données de recherche 

sont suffisamment FAIR ?

[1] Gaignard, A., Rosnet, T., de Lamotte, F., Lefort, V., & Devignes, M. (2023). FAIR-Checker: supporting digital resource findability and reuse with Knowledge Graphs and Semantic Web standards

Thomas Rosnet

Marie-Dominique Devignes
Frédéric de Lamotte

Alban Gaignard



Et ce n’est pas simple 

Comment mettre en œuvre ces 
principes ...

... et aller au-delà des checklists ?

Australian Research Data Commons

https://www.go-fair.org/fair-principles

https://www.nature.com/articles/sdata201618

Web URIs HTTP, RDF/SPARQL

Domain ontologies

L’évaluation du FAIR nécessitent des outils

FAIR : Essentiel pour des sciences ouvertes et reproductibles

https://www.go-fair.org/fair-principles
https://www.go-fair.org/fair-principles
https://www.go-fair.org/fair-principles
https://www.go-fair.org/fair-principles
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https://www.nature.com/articles/sdata201618


2 points de vue 

Producteurs de 
données

Gestionnaires d’infra

Make
‣ Dataset
‣ Training
‣ Software tools
‣ etc …

Où publier ? 
Quel entrepôt ? 

Quelles métadonnées ?
Est-ce assez FAIR ? 

discoverable !

Make

more FAIR !

‣ Dataverse
‣ Bio.tools
‣ Pangea, 

eBrains, 
Pubmed …

Améliorer la qualité des 
métadonnées ?

Normes spécifiques à la 
communauté ?

Quelle Techno ?



Why a (nother) tool ?

Idée de départ 

‣ On doit pouvoir s’appuyer sur des techno comme "Linked 
Data" et Semantic Web
… mais des compétences techniques sont nécessaires. 

Objectifs

‣ Fournir une interface web permettant aux fournisseurs de 
ressources d'évaluer les indicateurs FAIR et de progresser dans 
la FAIRification

‣ Fournir des outils supplémentaires (RDF, SPARQL, SHACL) aux 
développeurs  pour améliorer la qualité des métadonnées
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Un bon schéma vaut mieux qu’un long discours … ou pas 
!
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① Checking 
metadata



Checking metadata
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https://fairplus.github.io/the-fair-cookbook/content/home.html

https://rdmkit.elixir-europe.org

Semantic web 
technologies

‣ RDF

‣ SPARQL

1 - Get RDF metadata 
from web page

2 - Evaluate metrics

3 - Improve through 
iterative testing

http://…

https://fairplus.github.io/the-fair-cookbook/content/home.html
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What is evaluated ? 

DC-Terms
DCAT
Schema.org

+ ODRL + DOAP, 
DBO, CC …

+ PROV-O, PAV



1. Provide resource URL

2. Retrieve metadata

3. Evaluate relevant metadata 
fields (ontology classes and 
properties)

4. Propose relevant 
recommendations from FAIR 
Cookbook and RDMkit

5. Improve metadata and try
again …





Deuxième effet KissCool

Choisir un entrepôt comme on choisit une revue



② Inspecting 
metadata



Approach
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Metadata completeness
R1.3: (Meta)data meet domain-relevant community 
standards
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Validation of Bioschemas 
profiles:     

→ rank missing metadata 
→ developer focus

on minimal metadata first
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Reuse of ontologies

F4: (Meta)data 
are registered 
or indexed in a 
searchable 
resource

I2: (Meta)data 
use 
vocabularies 
that follow the 
FAIR principles

R1.3: (Meta)data 
meet domain-
relevant 
community 
standards

24Zenodo dataset "Comparison of spatial transcriptomics technologies used for tumor cryosections"  https://zenodo.org/records/10863259
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Instant Bonaldi

https://fair-checker.france-bioinformatique.fr/
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FAIR-Checker
est-il utilisé?



Usage statistics
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102,180 unique target URLs

47,537 unique target URLs evaluated 

more than 2 times

437 unique target URLs evaluated 
more than 10 times



Principaux utilisateurs
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Open Government Data, Austria

Open Research Knowledge Graph (scientific papers)

Central Statistics Office, Ireland

Protein Ontology



Perspectives



Inscription au « Software Delivery Plan » d’Elixir

Future works 

‣ Support "FAIR-Signposting" for better metadata consumption

‣ Bioschemas profile recommender

‣ Allow users to provide missing metadata

‣ Suggest semantic metadata based on AI generation pipeline

‣ Retrospective usage study
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https://fair-checker.france-bioinformatique.fr
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